Програмні засоби для проведення пошуку й експертизи об’єктів у галузі молекулярної біології та вимоги до складання відповідних заявок
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Об’єкти молекулярної біології, які є об’єктами патентних заявок на винаходи, умовно можна поділити на три групи: 1) нуклеїнові кислоти; 2) протеїни; 3) генно-інженерні конструкції для експресії рекомбінантних нуклеїнових кислот. Нуклеїнові кислоти й протеїни є природними біополімерами, які складаються з мономерів,і мають специфічну структуру. Для проведення пошуку та порівняння цих об’єктів біоінформатиками були спеціально створені програмні засоби, алгоритми яких дозволяють здійснювати пошук біологічних послідовностей за ідентичністю та подібністю, а також порівнювати послідовності. Це принаймні три види програм: програмні засоби для екстрагування біологічних послідовностей, програми для пошуку біологічних послідовностей, програми для порівняння біологічних послідовностей. Використання зазначених програм вимагає застосування спеціальних форматів представлення біологічних послідовностей. Вимоги для представлення зазначених об’єктів у патентних заявках викладені в стандартах ВОІВ і застосовуються всіма патентними відомствами, які проводять експертизу заявок у галузі молекулярної біології. Інформацію про біологічні послідовності необхідно подавати як на паперових носіях, так і в електронному вигляді.
